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Gendmica ovina

Estudio Estudio de los

del genoma Genémicavs Genética 9€nes individuales

completo y sus rolesen la
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Aplicaciones de lainformacion molecular en el programa de MGA

Seleccion genomica
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Aplicaciones de la informacion molecular en el programa de MGA




Aplicaciones de la informacion molecular en el programa de MGA

Identificacion de ge
relacionados a una
caracteristica

nESA

Genotyping

Phenotyping

LD, population structure
and relatedness
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Intemstions] Sheep Genomics Coreortum

HapMap
~95 Razas

ADP - African Dorper

AFS - Afshari

AlM - Australian Industry Merino
ALT - Altamurana

APA - Arapawa

APD - Australian Poll Dorset
APM - Australian Poll Merino
APP - Appenninica

ASU - Australian Suffolk

AUM - Australian Merino

BBB - Barbados Black Belly
BCS - Brazilian Crecle

BDC - Berrichon du Cher

BGA - Bangladeshi Garole
BGE - Bangladeshi East BGE
BHM - Black Headed Mountain
BMC - Blanc du Massif Central
BMN - Morada Nova

BOR - Boreray

BOS - Bundner Oberlander Sheep

L
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BRL - Border Leicester

BSI - Santalnes

CAS - Castellana

CDL - Causses du Lot

CFT - Cyprus Fat Tail

CHA - Changthanai

CHI - Chios

CHL - Mouton Charollais
CHR - Charmoise

CHU - Churra

CME - Chinese Merino
COM - Comisana

COR - Corse

CPW - Australian Coopworth
DSH - Dorset Horn

EFB - East Friesian Brown
EMZ - Ethiopian Menz

ERS - Engadine Red Sheep
FIN - Finnsheep

GAL - Galway

GAR - Indian Garole
GCN - GuIf Coast Native
GDP - Gentile di Puglia
GTX - German Texel
GUR - Garut

IDC - Deccani

IDF - AZle de France
ISF - Irish Suffolk

KRS - Karakas

LAT - Laticauda

LEC - Leccese

LIM - Limousine

LME - Lacaune (meat)
LMI - Lacaune (milk)
MAS - Massese

MEI - Merinizzata Italiana
MER - MA®rinos d'Arles
MLA - Merinolandschaf
MOG - Moghani

MOU - Mourerous

MTR - Manech TA*e Rouge
NDZ - Norduz

NTX - NewZealand Texel

NVE - Noire du Velay

OJA - Ojalada

QOUE - Ouessant

PAS - PrA®alpes du Sud
QEZ - Qezel

RAA - Rasaaragonesa

RAV - Rava

RDA - Ronderib Afrikaner

RMA - Red Maasai

RME - MA®rinos de Rambouillet
RMN - Romane

ROM - NewZealand Romney
ROU - Roussin de la Hague
RWE - Rouge de 'Quest

SAB - Sardinian Ancestral Black
SAW - Sardinian White

SBF - Scottish Blackface

SBS - Swiss Black-Brown Mountain
SKZ - Sakiz

SMS - Swiss Mirror

SOA - Soay

SOP - Sopravissana
SPW - Spael-white

STX - ScottishTexel

SUF - Suffolk

SUM - Sumatra

SWA - Swiss White Alpine
TEX-Texel

TIB - Tibetan

TUY - Texel Uruguay

VBS - Valais Blacknose
VEN - Mouton Vendi®en
VRS - Valais Red

WIL - Wiltshire
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ISGC

insmisfions] Sheep Genomics Coleortium
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PC1(2.4%)

PC1(2.4%)

popComp
GTX - German Texel
MNTX - NewZealand Texel
ST - ScottishTexel
TEX - Texel
TUY - Texel Uruguay




PCA dela informacion molecular delaraza Texel
de Uruguayy las razas del ISGC.

popComp
GT¥ - German Texel
MNTX - NewZealand Texel
STX - ScottishTexel
TEX - Texel
TUY - Texel Uruguay
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Comparacion de lainformacidn

las razas del ISGC.

ADP . Adscan Dorpa

AFS - AAan

AL - At shan DAty Marne
AT - AR na

AP Mg

APD - Auvbatan Pol Dorset
AU < Ay ol Merns
APP . Apoannemca

ASL - ATy N Suffon

AN - Ay shan Meono

BE® - Batateds Bar Bedv
BCS - Bractan Crecie

00C - Dernchin o; Cher
BCA R adesh G
BCE - Bangacesn East BOE
(a4 - Frace Haaded Mowrtam
BUC - e Oy Mas sl Cortrw
B Worata o

OR « Borwry

BOT - Bundner Ooarander Sheep

BRL - Boroer Lescester

0% - Sartaras

CAS - Caswiara

COL - Caunses ouilot
Cronn Ft Tt

O - Canghang

Oe - Chea

OR - Uouton Crarstan

OR - Crarminge

O - Onara

CME - Chewse Verns

COM - Comunana

COR - Corne

CPW - Austatan Covpem

OB - Dornet Hom

€F0 - Cast Fnesn Brown

EMZ - EPwcguan Wens

ERS - Engades Ret Sraes

FRi-Frvanesp

GA - Gavnay

Soay

CAR - naan Gargle
GO - St Coant Nt
GCOF - Cantie & Mugia
GTx - Garman Te
GR Cwu

©C  Owczan

OF - ADe 20 France
155 - man Suloh
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LAT - Latcaute

LEC - Leccese

LAS - Lmoutne

LME - Lacauns (mes,
LM Lacinme (=i
MAS - Mariere

ML - Merrasans 23kng
MR - Wioreos dAses
A - Mernotanashat
MOG - Maghan

MO - Moereecus
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Muestras dentro del Banco de ADN Gendmico Animal

AnimalesTexel Borrega Borrego Carnero Cordera Cordero Oveja Total general

Animales
Genotipados

853

CCT - Tupambaé 207 222 15 405 343 29 1254
INIA Las Brujas 11 12 73 87 95 278
Total general 238 222 27 478 430 144 1539

Contents lists available at ScienceDirect
MEAT SCIENCE

Meat Science
journal homepage: www.elsevier.com/locate/meatsci ‘

Animales 50K 50SNP 54K Total
Texel (lllumina) (Affymetrix) genot.

Texel 220 318 315 853

Novel genetic polymorphisms associated with carcass traits in grazing Texel = )
sheep crnter

Armstrong E.*', Ciappesoni G.”', Iriarte W.", Da Silva C.”, Macedo F.?, Navajas E.A.", Brito G.”,
San Julian R.“, Gimeno D.°, Postiglioni A.”

“ Departamento de Genética y Mejora Animal, Facultad de Veterinaria, Universidad de la Repiiblica. Av. Lasplaces 1550, Montevideo, Uruguay
® Programa Nacional de Cane y Lana, Instituto de Investigacién Agropecuaria, Las Brujas, Ruta 48 km. 10, Canelones, Uruguay

© Unidad de logia, Instituto de Inv én Agropecuaria, Las Brujas, Ruta 48 km 10, Canelones, Uruguay

< Laboratorio de Calidad de la Canal y la Carne, Instituto de Investigacién Agropecuaria, Ruta 5 km. 386, Tacuarembé, Uruguay

© Area Investigacién y Desarrollo, Secretariado Uruguayo de la Lana, Cno. Gral Servando Gomez 2408, Montevideo, Uruguay

Animales con registros de 00 5009 2010 2011 2012 2013 2014 2015 2018 2019 O
Calidad de Carne general

Terneza 125 63 60 40 99 76 68 47 11 22 611

AG - Poli - Insaturados 120 63 61 41 75 68 48 12 22 610
AG - Mono Insaturados 121 63 62 41 76 69 48 12 22 614
AG - Saturados 122 63 62 41 75 69 48 11 22 612
Largo de la Canal 133 86 61 41 75 69 49 11 22 647
Paleta 133 86 61 41 76 68 49 11 625

French Rack 132 86 61 41 76 68 50 11 647

Peso Canal Caliente 133 84 62 41 76 68 50 11 647




Estructura poblacional de distintas razas genotipadas en INIA

Genotyped breeds

Corriedale

Corriedale_Pro

Criolla

Finnish_Landrace
Finnish_Landrace_x_Corriedale
Finnish_Landrace_x_Frisona_Milchschaf
Frisona_Milchschaf
Frisona_Milchschaf_x_Corriedale
Highlander

Merino

o
=
]

Texel

—
)
=
o
o
w0
—
e
Iy
8]
a

1(21.69%)




% variance expl

Estudios de Asociacion gendmica a diferentes caracteristicas

Plot SNP by 2.0 Mb window of adjacents SNPs - Trait: FR

Graficos Manhattan Plot

Manhattan Plot SNP Variance explained by 2.0 Mb window of adjacents SNPs - Trait: Terneza

Estos gréaficos nos permiten visualizar sefiales en
distintas regiones delgenoma.
Luego nosotros buscamos la relacion entre estos
marcadores/genes y nuestras caracteristicas de
interés.
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