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✓ Introducción a la genómica

✓ Primera evaluación genómica en Merino de América

✓ Primera predicción genómica ganadera en Uruguay



SNP: Polimorfismo de nucleótido simple



¿Cómo encontrar el lugar de interés?

El genoma ovino

Cromosoma 8

SNP

Todas las rutas, y ubicaciones posibles

Dentro de la ruta, todas las ubicaciones posibles

estudio de caso Pando

Kilómetros para ubicarse, pero no siempre hay un mojón 
dentro de la ciudad

Cada tanto vialidad hace “obras” y ponen más mojones y te aumentan el peaje.

También se hacen “by pass” y se aleja el mojón del lugar de interés.



Impacto de la Selección Genómica

Progreso genético anual
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Mayores aportes de la Selección Genómica

✓ Aumentar la exactitud de las evaluaciones en caracteres 

económicamente importantes de difícil o costosa medición.

✓ Relacionada con poblaciones de entrenamiento

✓ Diagnóstico de parentesco

✓ Detección de genes portadores (defectos, cuernos, etc.)

✓ Tiene que ser económicamente viable! 



Primera evaluación genómica en 
Merino de América

Doctorado Brenda Vera



Herramientas Genómicas: aumento de exactitud Doctorado Brenda Vera

Genotipados N %

sólo Borrego/a 159 0.2

Borrego y Madre 63 0.07

Borrego y Padre 675 0.8

Trío (B+P+M) 1.301 1.5

sólo Madre 395 0.5

sólo Padre 16.759 19.2

Nada 67.839 77.8

>63.582 datos Merino Australiano

>83.000 animales en la genealogía

2.230 animales genotipados (imputados a 40K GGP)

Primera evaluación genómica Merino

Precisión para PVS



Herramientas Genómicas: aumento de exactitud 



Cabañas con HPG
Núcleo de Glencoe con HPG y Genómica

- Se “borran” los datos de HPG de cabaña 
- 156 animales con información genómica
- Se estima DEP sólo con genómica

Con la genómica: ¿Puedo tener evaluación de algo que no mido?

Alta correlación entre DEP

0.71

DEP sólo con genómicaD
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Simulación (datos reales): 

Doctorado Brenda Vera



Carneros 

propios sin 
hijos con datos

Carneros 

importados con 

algunos hijos 
con datos

“nuevos” 

Carneros con 

datos pero sin 
hijos con datos

Carneros de 

conexión con 
hijos con datos

Promedio de la exactitud de HPG por padre

-Sí, pero tienen que estar bien conectadas

-Gracias a núcleo informativo y cabañas asociadas

-Resultados promisorios para otras características



PVS 0.82

Diámetro 0.64

Datos Totales 63.582

Datos EEFAS 724

animales genotipados 239

SNP efectivos (post QC) 37.802

Animales genotipados total 2.230

Brenda Vera, sin publicar

Con la genómica: ¿Puedo tener evaluación de algo que no mido?



AGROECOLOGICAL BREEDING: 

GENOMIC EVALUATION IN 

AUSTRALIAN MERINO SHEEP

Brenda Vera, Elly Navajas, Ignacio 

De Barbieri, Elize van Lier, Gabriel 

Ciappesoni.







• Las precisiones individuales promedio de GEBVp fueron mayor que en EBVp (0,63 vs 0,59). 

• El promedio de precisiones individuales de GEBVc fue 0.8



Primera predicción genómica
ganadera en Uruguay

Experiencia piloto predios comerciales 









Predictómica Predicción del valor genómico 
directo (DGV) para animales de 
establecimientos comerciales

Un total de 36.854 ovinos con y sin dato fenotípico.

1.652 ovinos genotipados con 10.691 SNP(10K).

Se predijo el DGV de: 20 y 20 carneros padres de LS y LM

Se compara con la poblaciones: 

✓ Todas las cabañas (no incluye INIA, n>10.400)

✓ Todo Núcleo UG-INIA Glencoe (sin generación 2020, n>5.200)

✓ INIA 2020 (n=359)

Estimaciones Brenda Vera



Tendencias Merino Núcleo Glencoe



¿Qué tan cerca están las majadas de las cabañas?

Análisis de componentes principales 



0.066 -0.069 0.185 0.245 0.131

Ex.

0.47



0.03 0.04 -0.03 -0.01 -0.11

Ex.

0.41



0.10 0.07 0.06 0.43 0.92

Ex.

0.23



0.008 0.000 0.009 0.028 0.047

Ex.

0.24



0.001 0.000 0.003 0.004 0.014

Ex.

0.22



A dónde queremos llegar?
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